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关于《Protein & Cell》发表论文《RADICAL: a rationally designed ion channel activated by ligand for chemogenetics》的数据展示问题初步调查报告
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五、发现的问题

[image: ]

在阅读论文中Figure 1部分时，特别是对Figure 1H（钙成像，I846F突变体）和Figure 1P（钙成像，I846F-I985K双突变体）所示图片进行仔细对比后，发现：
在同一突变体组别内部（即在同一细胞类型和基因突变背景下），不同CHXOL处理浓度条件下，展示的钙成像图片（细胞显微镜图）存在高度相似甚至完全一致的情况。
这些图像被分别用于表示不同的处理条件（如0.1 mmol/L、1 mmol/L CHXOL处理），但其细胞排列、形态特征、荧光分布与位置几乎完全相同。
论文正文与图注中未明确声明这些图片为“代表性图像”（representative images），也未说明是否存在图像重复使用的情况。
论文正文和图注也未详细描述每个实验处理是否进行了独立成像采集。


六、现有资料下可得出的初步结论

在同一突变体内部，不同实验处理条件下图片重复或高度相似，且无明确标注或说明，存在数据展示不规范的问题。
这种情况容易误导读者理解为实验在不同处理条件下均得到了独立成像证据，可能影响论文结论的严谨性。


七、建议进一步调查理由

由于论文没有清晰描述每个处理浓度的成像独立性，同时存在图片高度相似的现象，因此建议：
要求作者提供原始钙成像数据。
核查不同浓度CHXOL处理下，是否真正进行了独立成像和数据采集。
若确认是图像复用，应在文章中补充明确声明，并在图注中加以修正。
若存在误导性展示或数据处理不当，应视情节严重程度采取适当的学术处理措施。
#浙江大学
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Figure 1. Engineering of TRPM8 channel to be activated by CHXOL and more sensitive to CHXOL. (4) The approach to engineer
the TRPM8 channel to respond to CHXOL. (B) Upper left panel, the structure of menthol and CHXOL. Upper right and bottom panels,
comparison of docking of menthol to wild type TRPMS, CHXOL to WT TRPM8, and CHXOL to TRPM8 I846F mutant. (C and D) Energies
of VDW interactions in Rosetta energy unit (R.E.U) and the root mean square deviation (RMSD) between CHXOL and TRPMS8 or I846F
mutant (n = 10). E, energy. Data were shown as mean + S.E.M. Unpaired two-sided t-test was used to analyze statistical signifi-
cance. (E) Whole-cell patch-clamp recordings of WT TRPMS channels in response to CHOXL at the membrane potential of +80 mV.
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