黑色素瘤抗肿瘤免疫研究遭质疑：数据重复还是标签错误？
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近期，发表在国际顶级期刊《Nature Genetics》（IF：31.57；Q1）上的一篇研究论文因实验数据问题引发广泛讨论。这篇论文题为《Alterations in PDL1 succinylation shape antitumor immune responses in melanoma》（PDL1琥珀酰化修饰改变调控黑色素瘤抗肿瘤免疫反应，doi: 10.1038/s41588025020776）。几位研究人员发现了该研究在数据上可能存在问题，由此引发了对论文结论可靠性的质疑。
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2025年3月，一位名为Haematostoma Austeni的评论人在审查论文的补充数据集“41588_2025_2077_MOESM19_ESM”时，发现了与扩展数据图5d相关的量化数据问题。该数据集涉及“不同实验组中B16F10肿瘤、脾组织和淋巴结内PDL1?/F4/80?MHCII?细胞比例的量化分析”。

评论人指出，在不同组织类型或实验组之间，数据存在重复或者高度相似的情况。这一发现引发了对数据重复或标签错误的担忧。同时，评论人建议对实验数据进行更深入的审查，以确认是否存在人为失误或其他问题。
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Upon reviewing the supplementary dataset 41568 2025 2077 MOESM13_ESM, we noticed a potentialissue n
the quantiicaton data corresponding to Extended Data Fig. 5d:"The quantification of the PD-L1-/F4/80-MHCIF
percentage in BIGFL umors,spleen tissue, or lymph nades among different groups™

Specificall, there appear o be repeated or ighly similar values across different tissue types or experimental
roups, which rases concerns about possible data duplication or misabeling.
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