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2022 年，加拿大英属哥伦比亚大学工程学院的研究人员 Yan Zou、Limin Liu、Jie Meng、Meiyu Dai 等人在期刊《Bioengineered》（影响因子 4.2，Q2 区）上发表了一篇题为 “Circular RNA circ_0068464 combined with microRNA-383 regulates Wnt/β -catenin pathway to promote the progression of colorectal cancer” 的研究论文，论文编号 pubmed: 35168468 ，doi: 10.1080/21655979.2022.2036905                                                                                           。该研究成果表明环状 RNA circ_0068464 与微小 RNA - 383 联合作用，可调节 Wnt/β - 连环蛋白通路，促进结直肠癌的进展，对深入理解结直肠癌的发病机制具有重要意义。
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然而，2023 年诚信专家 Elisabeth M Bik 提出质疑。其指出论文中 Figure 4B 存在问题，青色框和红色框标记处显示有至少三个面板似乎来自同一标本，存在图片重叠情况；同时，Figure 2d 也有疑问，粉色框显示该论文中的一个面板（底部）与 Xiangyu Zeng 等人 2023 年发表于《Frontiers in Molecular Neuroscience》（影响因子 3.5，Q2 区）上的一篇论文中的面板（顶部）有重叠，且 2023 年论文中的面板视野更宽，暗示两者可能有共同来源。
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针对这些质疑，论文作者 Yan Zou 回应称，关于 Figure 4b 的重复问题，经核实是由于团队疏忽，误上传了之前未整理的含重复图像版本，已向期刊编辑部提交正式更正请求，并强调图像上传错误不影响文章数据或科学完整性；对于 Figure 2d，Yan Zou 表示该图像来自自己的文章，不存在复制他人图像的情况，且因另一篇文章在 2023 年发表，晚于自己文章发表时间，对于对方文章图像为何相似及是否存在抄袭嫌疑，将进一步调查。
https://pubpeer.com/publications/3BDE6ACD264D373819C7C34ADE297D#0
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Concern about Figure 3A:

o Pink boxes: The LM+C4 and C4 panels appear to be identical

o The red square and lines are part of the originz
C1+C2 | C1+C4 C2+C4

Full Figure 3:

VEGF'CI'Lm = W () bFGH
arcrcs - o

Vear'cs

Vegrict

0 n brarLmes

brarLmet

brorcacs

o6t | (e | e brarcics

igure.

B rorgrcain
Merged ToRprczLn
Torgrczct

Tor grrcin
Torpicrcs
Torarn
Torgrcs =
veGrPrin 5 wroran
Vearcurn 3
fiothi v Vecr-carn

= )veeE

s per spot

AI

N
I bFGFEn
g

wrares
Figure 3. MVEC atachmentanalyi. () Ansray sxarmplaof  subsat bk ofMVECS without GF. () Quaificatonof MV pa icroarayad spot at day 3 afa sedig
Vertical dot nes nicae the sverage number of MVECS per icrorrayad spot t day 1 (whi) and day 3 ) (€ The main ffects of cel per microarray spo afte 3 dys of
culture (* P< 0.05, **P< 0005, *** P < 0.0005, n > 20},

Cells per spot

0B cietgy nd g 15, e 7, o 206

© report < permalink m
#2 Ali Khademhosseini comment accepted February 2025

Thanks. We have identified that the C4 figure v

incorrectly placed during cpigard pAsting in making of the

fieure. W
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figure. We will address this issue with the journal.

Ali Khademhosseini and Keekyoung Kim
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Please see the link for the published correction.

#3 Ali Khademhosseil

https://analyticalsciencejournals.onlinelibrary.wiley.com/doi/full/10.1002/bit.28970?campaign=wolearlyview
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